INFORMAZIONI
GENERALI

Michela Quadrini

INTERESSI DI RICERCA

Lattivita di ricerca di Michela Quadrini si concentra su due filoni che sj intersecano
I'uno con I’altro creando opportunita per studi e risultati interdisciplinari. I filoni
sono i seguenti:

* Metodi e linguaggi formali per la modellizzazione, I’analisi e la verifica di
sistemi distribuiti ed Intelligenza Artificiale: logiche temporali e spaziali,
automi, automi probabilistici, model checking, uso di logiche temporali nel
Reinforcement Learning

e Bioinformatica e bioinformatica strutturale: modellizzazione e simulazione
di sistemi biologici, sistemi multi-agente, rappresentazione e confronto di
strutture secondarie e terziarie di RNA e proteine, predizione di siti di
interazione fra molecole con metodi di Machine e Deep Learning.

POSIZIONE CORRENTE

FORMAZIONE

Giugno 2019

Aprile 2013

Ottobre 2010

Assegnista di ricerca presso Scuola di Scienze e Tecnologie, sezione [nformatica,
dell’Universita di Camerino, SSD INF-01, Titolo della ricerca: Strumenti e
metodologi per il supporto alla progettazione e alla sintesi di sistemi intelligenti
larga, responsabile scientifico prof. Michele Loreti, da settembre 2019

Dottorato di ricerca in Computer Science, presso I’Universita di Camerino. Titolo
della tesi “Algebraic and Topological Operators for RNA Structures Comparison
and Classification”, Valutazione Eccellente, supervisori prof.ssa Emanuela Merelli,
prof. Riccardo Piergallini

Laurea Magistrale in Matematica, presso Universita di Camerino. Titolo conseguito
con valutazione di 109/110, relatore prof. Pierlugi Maponi, prof.ssa Nadaniela
Egidi.

Laurea Triennale in Matematica, presso Universita di Camerino. Titolo conseguito
con valutazione di 104/110, relatore prof. Stefano Isola.

Corsi, Seminari e Scuole

24 aprile-6 maggio
2017

8 - 28 febbraio 2015

8-13 settembre 2014

8-12 luglio 2013

Applied and Computational Algebraic Topology, Spring School and Conference,
Bonn, Germania

Algebraic Topology, Geometric and Combinatorial Group Theory, Centro di
Ricerca Matematica Ennio De Georgi, Pisa, Italia

10th Reasoning Web Summer School, Atene, Grecia

Vector-valued Partial Differential Equation and Applications, Cetraro, Italia



ATTIVITA’ DIDATTICA

Frontale

a.a. 2019-2020

a.a. 2018-2019

Docente di Strutture dati e programmazione (modulo Laboratorio, 2 CFU), corso di
studi Statistica per le scienze e le Tecnologie (L-41), presso Universita di Padova

Docente titolare di Analisi Matematica (6CFU), corso di studi Informatica (L-31),
presso Universita di Camerino

Supervisione di Progetti di Gruppo (9 CFU), laurea in Informatica (L-31), Universita di Camerino

a.a. 2022/2023

a.a. 2021/2022

a.a. 2016/2017

Supervisione e co-supervisione di 7 progetti di gruppo (25 ore di supporto allo
sviluppo, stesura relazione e slide per ogni progetto di gruppo)

Titolo: Stress Detection con dati di sensori indossabili e modelli di Deep Learning)
Il progetto ha lo scopo di analizzare un insieme di dati collezionati da sensori indossabili e rilevare la
presenza o meno di stress.

Studenti: Riccardo Marcaccio, Nicol Buratti, Daniel Maxim

Titolo: Studio della filogenesi di molecole di RNA attraverso I'uso della

rappresentazione Chaos Game

Il progetto ha lo scopo di implmentare in Python di un framework basato su tecniche di machine
learning che classifica le molecole di RNA in accordo alla loro filogenesi utilizzando la
rappresentazione di tipo Chaos Game.

Studenti: Francesco Chiodi, Alessio Filipponi, Michele Martini

Titolo: Metodi di comparazione di strutture secondarie di RNA

Lo scopo del progeito consiste nello scegliere un container multipiattaforma sul quale eseguire
un’analisi € un confronto delle performance di alcuni metodi e algoritmi per la comparazione di
strutture secondarie di RNA su uno stesso dataset di molecole.

- Studenti: Piermichele Rosati, Piero Hierro

Titolo: Comparazione di strutture terziarie di RNA e proteine
Il progetto ha lo scopo di implementare in Java di un nuovo approccio per la comparazione di strutture
terziarie di RNA e Proteine.

Studenti: Filippo Lampa, Marco Serenelli

Titolo: Realizzazione di un database per la selezione di molecole di RNA da un

benchmark definito

Il progetto ha lo scopo di realizzare un database con relativo sito web che consenta all’utente di
visualizzare e scaricare i documenti relativi alle molecole di RNA che I'utente ricerca tramite
applicazione di filtri e parole chiave.

Studenti: Chiara Cintioni, Denise Falcone

Titolo: Studio della filogenesi di molecole di RNA attraverso I’uso della
rappresentazione k-mer counting

I progetto ha lo scopo di implmentare in Python di un framework basato su tecniche di machine
learning che classifica le molecole di RNA in accordo alla loro filogenesi.

Studenti: Davide Menghini, Francesco Allevi

Titolo: VIRNA: tool per la visualizzazione di strutture secondarie di RNA

Il progetto ha lo scopo di implementare un tool per visualizzare le strutture secondarie di RNA a partire
da una sequenza o struttura.

Studenti: Vittorio Cipriani, Michele Saraceni



Supervisione di Tesi

Dal 2017

Supervisione e co-supervisione di 10 tesi

- 8 tesi triennale in Informatica (Tiziano Antico, Piermichele Rosati, Piero Hierro,
Filippo Lampa, Marco Serenelli, Vincenzo Chiarella, Lorenzo Matteucci)
- 2 tesi magistrale in Computer Science (Marco Zamponi, Luca Tasso)

Integrativa e di supporto

2.a.2018/ 2019

a.a.2015/2016

a.a. 2014/2015

Esercitazioni di Analisi Matematica 2 (25 ore, supporto alla didattica) presso
I’Universita di Camerino a studenti del corso di studi in Chimica (L-27)

Esercitazioni di Analisi Matematica 1 (25 ore, supporto alla didattica) presso
I’Universita di Camerino a studenti del corso di studi in Informatica (L-31)

Esercitazioni di Analisi Matematica 1 (25 ore, supporto alla didattica) presso
PUniversita di Camerino a studenti del corso di laurea in Chimica e Tecnologie
Farmaceutiche (LM-13)

ATTIVITA DI FORMAZIONE O DI RICERCA PRESSO QUALIFICATIISTITUTI

Nazionali

01/09/2020 - oggi

15/11/2019 -
30/08/2020

01/06/2019 -
30/08/2019

01/05/2018 -
30/04/2019

01/03/2015 -
28/02/2018

01/05/2013 -
26/02/2015
Ix_lternazionali

Aprile - Maggio
2022

Settembre 2017

Assegnista di ricerca presso Scuola di Scienze e Tecnologie, sezione Informatica,
dell’Universita di Camerino, SSD INF-01, responsabile scientifico prof. Michele
Loreti

Assegnista di ricerca presso Dipartimento di Ingegneria dell’Informazione
dell’Universita di Padova, SSD ING-INF-05, responsabile scientifico prof. Carlo
Ferrari ' ' '

Borsa di studio per il progetto Lauree Scientifiche presso Universita di Camerino,
sezione Informatica, responsabile dott. Rosario Culmone

Borsa di studio per il progetto di ricerca D.A.R.E. presso Universita di Camerino,
sezione Informatica, responsabile Prof.ssa Emanuela Merelli

Borsa di dottorato, presso Universita di Camerino, sezione Informatica,
responsabile Prof.ssa Emanuela Merelli

Borsa di studio per il progetto di ricerca AALISABETH (progetto Regionale),
presso Universita di Camerino, sezione Informatica, responsabile Prof.ssa
Emanuela Merelli

Universita della Florida Meridionale, dipartimento di Matematica, Visiting
Research, Tampa, Florida presso Laboratorio prof. Jonoska

Hausdorff Research Institute for Mathematics in Bonn, Germania, partecipazione al
programma “Applied and Computational Algebraic Topology: collaboration
between experts”



PARTECIPAZIONE A GRUPPI DI RICERCA

Michela Quadrini & membro del laboratorio QuasyLab, guidato dal prof. Michele Loreti, della Scuola di
Scienze e Tecnologie, Universita di Camerino, a partire dal 1° settembre 2019. L’attivita del laboratorio
mira allo studio di linguaggi e tool per la specifica e verifica che proprieta qualitativa e quantitative si sistemi
concorrenti e distribuiti. All’interno del laboratorio, Michela Quadrini co-supervisiona due dottorandi,
Matteo Belenchia (XXXVII ciclo) e Lorenzo Matteucei (XXXV ciclo). L’attivita ha prodotto 5
pubblicazioni: [ul], [b6], [u3], [w2], [w3] in PUBBLICAZIONI

E membro del CINI Italian Lab on Artificial Intelligence and Intelligent Systems, a partire da dicembre
2021. Il gruppo coinvolgendo aspetti teorici e metodologici, tecnologici e applicativi. Data la ricchezza di
temi si definiranno gruppi di lavoro tematici, coinvolgendo tutti gli attori dei Nodi dei laboratori CINI, fino
ai centri di ricerca esterni pubblici e privati

E membro del Gruppo Nazionale del Calcolo Scientifico del’INDAM dal 21 gennaio 2019. Il Gruppo ha
lo scopo di promuovere e coordinare la ricerca matematica nei campi dell’Analisi Numerica e dei
Fondamenti dell’Informatica e sviluppo di Sistemi Software, con particolare attenzione alla “formazione”,

al “trasferimento alle applicazioni tecnologiche” ed alle “collaborazioni in ambito nazionale ed
internazionale”.

Ha ricevuto il dottorato presso il laboratorio di Bioshape and Data Science Lab, guidato dalla professoressa
Merelli, della Scuola di Scienze e Tecnologie, Universita di Camerino, con cui attualmente collabora. Dopo
il conferimento del titolo, a collaborazione ha portato alle seguenti pubblicazioni: [u2], [w4], [w5], [w6] in
PUBBLICAZIONI

Ha collaborazioni esterne sia nazionali che internazionali, che coinvolgono sia ricercatori accademici
che aziendali:

* Prof. Carlo Ferrari, Universita di Padova, dipartimento di ingegneria dell’informazione. Le attivita
relative alla collaborazione riguardano la predizione di interazione di complessi proteici attraverso
tecniche di Machine e Deep Learning ed hanno condotto a 4 pubblicazioni: [j6], [b5], [b3], [ud] in
PUBBLICAZIONI

e Dott. Sebastian Daberdaku, Cardoai (https://cardoai.com), Milano. Le attivitd relative alla
collaborazione riguardano la predizione di interazione di complessi proteici attraverso tecniche di
Machine e Deep Learning e la predizione di situazioni di stress a partire da dati di sensori indossabili
con tecniche innovative. La collaborazione ha prodotto 4 pubblicazioni: [j6], [b7], [bS], [b3], [ud]
in PUBBLICAZIONI

e Dott. Gianluca Gerard, Sorint Lab (https://www.sorint.com), Bergamo. Le attivita relative alla
collaborazione riguardano la predizione di situazioni di stress a partire da dati di sensori indossabili
con tecniche innovative. La collaborazione ha prodotto la pubblicazione [b7] in PUBBLICAZIONI

e Prof.ssa Natasha Jonoska, Universita della Florida Meridionale, Dipartimento di Matematica e
Statistica. Le attivita relative alla collaborazione riguardano un progetto dell’USF riguardante la
caratterizzazione della presenza di ribonucleotidi nel’RNA.



ATTIVITA’ PROGETTUALI

Finanziamenti ottenuti come Principal Investigator

2020

2021

Finanziamento Giovani Ricercatori 2020 — 2021

Titolo progetto: Representation and Spatial Features of Complex Network
Ruolo: Principal Investigator

Assegnato da INDAM (contributo 1500 euro)

Finanziamento Giovani Ricercatori 2021 — 2022

Titolo progetto: Semantic Classification and Characterization of Complex system
Role: Principal Investigator

Assegnato da INDAM (1500 euro)

Partecipazione di scrittura progetti

2022

FAR 2022 di ATENEO, fondo relative al D.M. n. 737 del 06-25-2021

Partecipazione alla stesura del progetto “ApneaHunt: a mobile application for
detecting  obstructive  sleep  apnea” per [’Unita di  Informatica.
Il progetto, interdisciplinare, propone di sviluppare una nuova metodologia basata su
Intelligenza Artificiale e la relativa implementazione in un’applicazione mobile per
rilevare le apnee durante il sonno offrendo un primo screening ai pazienti per
raggiungere velocemente una diagnosi e un trattamento.

Partecipazione a progetti

Europei

2016 -2020

2012 -2015

Nazionali

2019-2022

Regionali

2013 -2015

Progetto Europeo Erasmus+ 2014/2020 KA2 HEI Cooperation for Innovation and the
Exchange of Good Practices. Strategic Partnerships for higher education: “Data
Science Pathways to re-imagine education — Da.Re.” - Membro dell’Unita di Ricerca
dell’Universita di Camerino

Progetto Europeo FP7-ICT-2011-8: Topology Driven Methods for Complex Systems
(TOPDRIM), Grant Agreement N. 318121 - Membro dell’Unita di Ricerca
dell’Universita di Camerino

Progetto Nazionale PRIN 2017: Methods and Tools for Trustworthy Smart Systems
(IT MATTERS:) - Membro dell’Unita di Ricerca di Camerino

Progetto Regionale, Regione Marche: Ambient-Aware LIfeStyle tutor, Aiming at a
BETter Health (AALISABETH) - Membro dell’Unita di Ricerca dell’Universita di
Camerino

RELATRICE DI CONGRESSI E CONVEGNI NAZIONALI E INTERNAZIONALI

Come oratrice su invito

27-29 giugno 2022

9-13 maggio 2022

Congresso Biennale GNCS INDAM, Montecatini Terme

Workshop on Discrete and Topological Models in Molecular Biology, Universita
Meridionale della Florida, Tampa, Florida



Come oratrice

10 - 12 ottobre 2022

17 giugno 2022

15-17 novembre

2021

4-8 ottobre 2021

7-9 ottobre 2020

19-23 luglio 2020

4-6 settembre 2019

22-24 febbraio 2019
18-21 gennaio 2018

18-20 dicembre 2017

16-18 ottobre 2017

8-10 settembre 2016

19-21 ottobre, 2015

24-28 agosto 2014

DS 2022, 25th INTERNATION AL CONFERENCE ON DISCOVERY Science,
Mantpellier, Francia

ICE 2022, 5th Interaction and Concurrency Experience, Lucca, Italia

CIBB 2021, 17th International Conference on Computational Intelligence Methods
for Bioinformatics and Biostatics, Online

LOD 2021, 7th International Online & Onsite Conference on
Machine Learning, Optimization, and Data Science, Grasmere, Inghilterra

PACBB 2020, 14th International Conference on Practical Applications of
Computational Biology & Bioinformatics, L’Aquila, Italia

LOD 2020, 6th International Conference on Machine Learning, Optimization,
and Data Science, Certosa di Pontignano, Italia

CIBB 2019, 16th International Conference on Computational Intelligence methods
for Bioinformatics and Biostatistics, Bergamo, Italia

BIOINFORMATICS 2019, Praga, Repubblica Ceca
BIOINFORMATICS 2018, Funchal, Madeira — Portogallo

TPNC 2017, 6th International Conference on the Theory and Practice of Natural
Computing, Praga, Repubblica Ceca

NETTAB 2017, Methods, tools and platforms for the Personalized Medicine in the -
Big Data Era, Palermo, Italia

KDWEB 2016, 2nd International workshop on Knowledge Discovery on the Web,
Cagliari, Italia

Bringing Math to LifeWorkshop, Napoli, Italia

SEMAPRO 2014, 8th International Conference on Advances in Semantic
Processing, Roma, Italia

ORGANIZZAZIONE DI CONVEGNI E WORKSHOP SCIENTIFICI

Settembre 2019

Luglio 2015

Luglio 2015

Co-organizzatrice della sessione speciale “Algebraic and Computational Methods
for the Study of RNA Behaviour” in Computational Intelligence Methods for
Bioinformatics and Biostatistics (CIBB 2019) Bergamo, Italia

Componente del comitato di organizzazione della summer school “Znd EATCS
YOUNG RESEARCHERS SCHOOL &TOPDRIM SCHOOL”, Camerino, Italia

Componente del comitato di organizzazione della WORKSHOP on TOPOLOGY
DRIVEN METHODS FOR COMPLEX SYSTEMS, Camerino, Italia



Membro comitato di programma

2022 LOD2022, The 8th International Conference on Machine Learning, Optimization,
and Data Science, 18-22 settembre 2022, Certosa di Pontignano, Toscana, Italia
2021 LOD2021, The 7th International Online & Onsite Conference on Machine Learning,
Optimization, and Data Science, 5-8 ottobre 2021, Grasmere, Inghilterra
2020 LOD2020, The Sixth International Conference on Machine Learning,
Optimization, and Data Science, 19-23 Luglio, 2020, Certosa di Pontignano, Italia
Referaggio
E regolare revisore di
- Computational and Structural Biotechnology Journal
- IEEE Journal of Biomedical and Health Informatics
- Sensors
- Applied Science
- Diagnostics
PREMI E RICONOSCIMENTI
Settembre 2018 Best Poster del 6th Scientific Day of School of Science and Technology, Camerino,
[talia (contributo 500 euro)
Dicembre 2016 Grant per la partecipazione “Applied and Computational Algebraic Topology",
Bonn, Germania
Gennaio 2017 Grant per la partecipazione “Applied and Computational Algebraic Topology:
collaboration between experts”, 4 — 29 settembre 2017, Bonn, Germania
Giugno 2015 Best Poster del 5th Scientific Day of School of Science and Teclmology, Camerino,
: Italia (contributo 500 euro) :
Agosto 2014 Best paper della conferenza SEMAPRO 2014, The Eighth International Conference
on Advances in Semantic Processing, Roma, Italia.
PUBBLICAZIONI

Articoli su riviste

2022

2021

2020

2019

[j6] Michela Quadrini, Sebastian Daberdaku, Carlo Ferrari, (2022). Hierarchical
representation for PPI sites prediction. BMC Bioinformatics, 23(1), 1-34.

[iS] Michela Quadrini (2021). Structural relation matching: an algorithm to identify
structural patterns into RNAs and their interactions. Journal of Integrative
Bioinformatics, 18(2), 111-126.

(4] Michela Quadrini, Luca Tesei, and Emanuela Merelli (2020). ASPRAlign: a tool
for the alignment of RNA secondary structures with arbmary pseudoknots.
Bioinformatics, 36(11), 3578-3579.

[i3] Michela Quadrini, Luca Tesei, and Emanuela Merelli (2019). An algebraic
language for RNA pseudoknots comparison. BMC Bioinformatics, 20(4), 1-18.



2018

2015

Capitoli di libro

2022

2022

2021

2020

2020

2020

2017

(i2] Nadaniela Egidi, Pierluigi Maponi and Michela Quadrini (2018). An integral
equation method for the numerical solution of the Burgers equation. Computers &
Mathematics with Applications, 76(1), 35-44.

[i1] Rosario Culmone, Paolo Giuliodori, and Michela Quadrini (2015). Human
activity recognition using a semantic ontology-based framework. International
Journal on Advances in Intelligent Systems, 8(2), 159-168.

[b7] Michela Quadrini, Sebastian Daberdaku, Alessandro Blanda, Antonino
Capuccio, Luca Bellanova, and Gianluca Gerard, Stress Detection from Wearable
Sensor Data using Gramian Angular Fields and CNN, Proceeding di DS22, In:
Pascal, P., Ienco, D. (eds) LNCS vol 13601. Springer, Cham.

[b6] Nicola Del Giudice, Lorenzo Matteucci, Michela Quadrini, Aniga Rehman,
and Michele Loreti, Sibilla: A Tool for Reasoning about Collective Systems. In: ter
Beek, M.H., Sirjani, M. (eds) Proceeding di COORDINATION 2022. IFIP
Advances in Information and Communication Technology, LNCS, vol 13271.
Springer, Cham.

[bS] Michela Quadrini, Massimo Cavallin, Sebastian Daberdaku, Carlo Ferrari,
ProSPs (2021). ProSPs: Protein Sites Prediction Based on Sequence Fragments.

In Nicosia, G., et al. (eds) Proceeding di LOD 2021. Lecture Notes in Computer
Science, vol 13163. Springer, Cham.

[b4] Michela Quadrini (2020). Searching RNA Substructures with Arbitrary
Pseudoknots. In: Panuccio G, Rocha M, Fdez-Riverola F, Saberi Mohamad M, Casado-
Vara R. (eds) Proceeding di PACBB 2020. Advances in Intelligent Systems and
Computing, vol 1240. Springer, Cham.

[b3] Michela Quadrini, Sebastian Daberdaku, Carlo Ferrari (2020). Hierarchical
Representation and Graph Convolutional Networks for the Prediction of Protein-Protein
[nteraction Sites. In Nicosia, G., et al. (eds) Proceeding di LOD 2021. Lecture Notes
in Computer Science, vol 12566. Springer, Cham.

[b2] Michela Quadrini, Emanuela Merelli, and Riccardo Piergallini (2020), Label
Core for Understanding RNA Structure, In: Cazzaniga, P., Besozzi, D., Merellj, I.,
Manzoni, L. (eds) Proceeding di CIBB2019. LCNS vol 12313. Springer, Cham.

[b1] Michela Quadrini, Rosario Culmone, and Emanuela Merelli (2017),
Topological Classification of RNA Structures via Intersection Graph. In: Martin-
Vide, C., Neruda, R., Vega-Rodriguez, M. (eds) Proceeding di TPNC. LNCS vol
19687. Springer, Cham

Contributo in atto di convegno su volume

2019

2018

[cS] Michela Quadrini, Emanuela Merelli, and Riccardo Piergallini (2019). Loop
Grammars to Identify RNA Structural Patterns, Proceedings dellal2th International

Joint Conference on Biomedical Engineering Systems and Technologies,
BIOINFORMATICS, pages 302-309

[c4] Michela Quadrini and Emanuela Merelli (2018). Loop-loop Interaction
Metrics on RNA Secondary Structures with Pseudoknots. Proceedings della 11th
International Joint Conference on Biomedical Engineering Systems and
Technologies, BIOINFORMATICS, pages 29-37.



2016

2014

2014

Abstract

2014

Lavori in revisione

Work in Progress

[c3] Matteo Rucco, Adane Mamuye, Marco Piangerelli, Michela Quadrini,
Luca Tesei, Emanuela Merelli (2016). Survey of TOPDRIM applications of
topological data analysis. In CEUR Workshop Proceedings (Vol. 1748, p. 1814).
Aachen, Germany: RWTH Aachen University.

[c2] Rosario Culmone, Marco Falcioni, and Michela Quadrini. (2014). An
ontology-based framework for semantic data preprocessing aimed at human activity
recognition. Proceedings di The Eighth International Conference on Advances in
Semantic Processing, SEMAPRO (pp. 1-6).

[c1] Rosario Culmone, Marco Falcioni, Paolo Giuliodori, Emanuela Merelli,
Alessandro Orri, Michela Quadrini, Paolo Ciampolini, Ferdinando Grossi, Guido
Matrella (2014) AAL domain ontology for event-based human activity recognition,
Proceedings di IEEE/ASME 10th International Conference on Mechatronic and
Embedded Systems and Applications pp. 1-6.

[al] Giacomo Vespasiani, Ivano Corradetti, Nazzareno Pierantozzi, Rosario
Culmone, Michela Quadrini, Marco Falcioni, Giudo Matrella, Ilaria De Munari,
Paolo Ciampolini, AALISABETH: Home environment cooperating to health
assessmentm. GERONTECHNOLOGY; 2014; Vol. 13; Pages:293 -293.

[ul] Michele Loreti, Michela Quadrini, Spatial Logic for a Simplicial Complex
Model, under review

[u2] Michela Quadrini, Luca Tesei, Emanuela Merelli, Evaluating Comparison
Methods for Pseudoknotted RNAs through Automatic Taxonomy Construction, under
review

[u3] Matteo Belenchia, Flavio Corradini, Michela Quadrini, Michele Loreti,
Implementing a CTL model-checker with uG, a language for programming graph neural
networks, submitted

[u4] Michela Quadrini, Carlo Ferrari, Exploiting the role of Features for Antigens-
Antibodies Interaction Site Prediction, sottomesso per la serie Methods in Molecular
Biology pubblicato da Springer Nature (Editor Agnieszka A. Kaczor), submitted

[w1] Michele Loreti, Michela Quadrini, A Framework for Modeling Behaviour of
Aggregated Agents

[w2] Nicola Del Giudice, Lorenzo Matteucci, Michela Quadrini, Aniqga Rehman, and
Michele Loreti, Sibilla: A Tool for Reasoning about Collective System, journal version

[w3] Michele Loreti, Lorenzo Matteucci, Michela Quadrini, Parameters optimization
in Sibilla

[w4] Michela Quadrini, Luca Tesei, An Algebraic Tree Representation for
Structural Molecular Comparison

[w5] Piero Hierro, Piermichele Rosati, Michela Quadrini, Luca Tesei, A Software
Suite for Supporting RNA Secondary Structure Comparison



[w6] Filippo Lampa, Michela Quadrini, Marco Serelli, Luca Tesei, TersAlign: a
tool for comparing three dimenensional molecules

ESPERIENZE DI RICERCA ALL’ESTERO

Aprile - Maggio
2022

Settembre 2017

Universitd della Florida Meridionale, dipartimento di Matematica, Visiting
Research, Tampa, Florida presso Laboratorio prof. Jonoska

Hausdorff Research Institute for Mathematics in Bonn, Germania, partecipazione al
programma “Applied and Computational Algebraic Topology: collaboration
between experts

ATTIVITA’ DI RICERCA SU INVITO

27 —29 giugno 2022

9-13 maggio 2022

23 aprile— 7 maggio
2017

4 — 29 settembre
2017

Seminario “Representation and Spatial Features of Complex Systems: Applications
to Molecular Interactions” Congresso Biennale GNCS INDAM, Montecatini Terme

Seminario “RNA Abstractions for Structural Comparison and Classification” a
Workshop on Discrete and Topological Models in Molecular Biology, Universita
Meridionale della Florida, Tampa, Florida

Partecipazione Hausdorff Research Institute for Mathematics in Bonn, Germania ed
ha partecipato al programma “Applied and Computational Algebraic Topology”

Partecipazione Hausdorff Research Institute for Mathematics in Bonn, Germania ed
ha partecipato al programma “Applied and Computational Algebraic Topology:
collaboration between experts” (parte 2).

ALTRE ATTIVITA’ DI SUPPORTO AGLI STUDENTI

2011-2015

2011-2013

2013 -2015

Tutor di supporto specializzato per studenti con disabilita, presso il Servizio disabili
dell'Universita di Camerino

Tutor di Supporto agli studenti, presso il Servizio Tutorato dellUniversita di
Camerino

Tutor di Supporto — Analisi Dati, presso il Servizio Tutorato dell'Universita di
Camerino

ALTRITITOLI, ATTESTATI E CERTIFICAZIONI

31 luglio 2021

Maggio 2018

Giugno 2017

Superamento concorso STEM2020e relativa abilitazione all’insegnamento A028 ai
sensi del Decreto ministeriale 499 del 2020

Conseguimento di 24 CFU nelle discipline antropo-psico-pedagogiche e nelle
metodologie e tecnologie didattiche previste quale requisito d’accesso al concorso
per ’ammissione ai FIT, istituito ai sensi del Decreto ministeriale 616 del 10/08/201

Certificato ECDL Profile

Certificazione Cambridge - Livello B1



CONOSCENZE LINGUISTICHE

Italiano — madrelingua
Inglese — livello B2

ATTIVITA’ DI DIVULGAZIONE DELLA RICERCA

14 settembre 2022

8 giugno 2015
8 giugno 2015

18 -20 Dicembre
2017

8 giugno 2015

6 giugno 2014

Seminario dal titolo “Intelligenza Artificiale e Smart Object: come migliorare la
nostra Qualita di Vita” all’interno del Ciclo di seminari divulgativi della sezione di
Informatica dell’Universita di Camerino intitolato “Nuove ed Emergenti Prospettive
per la societa digitale”

6th Scientific Day of School of Science and Technology, Universita di Camerino,
presentazione come abstract e poster delle attivita di ricerca riguardanti
“Alignment tree for RNA pseudoknots”

6th Scientific Day of School of Science and Technology, Universita di Camerino,
presentazione come abstract e poster delle attivita di ricerca riguardati “A Loop
Grammar to Understand the miRNAs Role in Tumor Cell”

Presentazione come abstract e poster delle attivita di ricerca riguardati,” RNA
Comparison via a Continuous Distance Measure” presso International Conference
on the Theory and Practice of Natural Computing TPNC2017, Praga, Republica
Ceca

5th Scientific Day of School of Science and Technology, Universita di Camerino,
presentazione come abstract e poster delle attivita di ricerca riguardati “A Formal
Language for Classifying RNA Secondary Structure”

4th Scientific Day of School of Science and Technology, organizzato dalla scuola
di Scienze e Tecnologie dell’Universita di Camerino, presentazione come abstract
e poster delle attivita di ricerca riguardati “New Jena built-ins for managing Dates
and Times”

Autorizzo il trattamento dei dati personali ai sensi del D.Lgs. 196 del 30 giugno 2003.
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